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PM?0Onco — Personalized Medicine for Oncology 'PM JNCO

Patientenrekrutierung (MTB, FR)

* Zunehmender Bedarf der Personalisierten Medizin (>6000 MTB N
Falle in 2020 an den CCC Standorten) |

Externe
Uberweisungen

* Im Rahmen des Molekularen Tumorboard (FR, beispielhaft)

* MIRACUM: Use Case 3,,IT Support fir Molekulare Tumorboards”

* Entwicklung von Analyse-Pipelines
e Visualisierungs-Tools — Datenstruktur — cBioPortal
* Roll-out via DIZ

z.T. im klinischen Alltag genutzt

* Nutzung von den anderen MI-I Konsortien (DIFUTURE,
HiGHmed und SMITH), BZKF und DKTK
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PM*0Onco — Personalized Medicine for Oncology 'PM f;l_._._;géjii'_ 1CO

Verbund Koordinatorin: M. Borries (UKF)
Verbund Co-Koordinatoren: B. Brors (DKFZ) und O. Kohlbacher (UKT)

Stakeholder: - Pls (Umsetzung der Arbeitspakete):
24 Standorte, inklusive aller onkologischen Spitzenzentren
und Plattform §65c oo
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PM*Onco — Personalized Medicine for Oncology 'PM

Stakeholder:
 Nationale Initiativen:

* Bayerisches Zentrum fir Krebsforschung (BZKF)

e Deutsches Konsortium fir Translationale Krebsforschung (DKTK)

e Nationales Centrum fur Tumorerkrankungen (NCT)

* Nationales Netzwerk Genomische Medizin (hnNGM)

e Zentren fur Personalisierte Medizin (ZPM) / Deutsches Netzwerk
Personalisierte Medizin (DNPM)

« genomDE (deutsche Genom Initiative) / Modelvorhaben §64e (zur umfassenden Diagnostik
und Therapiefindung mittels Genomsequenzierung bei seltenen und bei onkologischen

Erkrankungen)
* Nachwuchsforderung (Nachwuchsgruppen innerhalb der Mil)

e Patienten:innen /Patientenvertretung / Blrger*innen
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PM*Onco - Ziele ™™

Unser Verbund hat sich vereint, um bestehende Konsortien und

Netzwerke in Bezug auf die Datenverarbeitung und -nutzung zu

harmonisieren. Dabei bauen wir auf den etablierten Strukturen
und Standards der MIl auf, mit dem klaren Ziel, die

personalisierte Medizin in der Onkologie voranzubringen
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PM?0Onco — Arbeitspakete ™M

AP 1: Integration mit Daten aus Krebsregistern

*  Nutzbarkeit der Krebsregisterdaten in Zusammenarbeit mit der Plattform §65c -
e Longitudinalen Verliufe — Therapieverlauf, Uberlebensdate, ect. é
* Daten frihzeitig fir die Vorstellung im MTB nutzen 2 §65C

e Bereitstellung von Formularen fir die Tumordokumentationssysteme

 Datenqualitat

Ziel: Evidenzgenerierung
=> Qualitat: Priflisten, Hinterlegung von Plausibilitat

=> |nterdisziplinares Team: Wissen/Mitarbeit von Dokumentaren*innen, TDS (z.B. GDTS, CREDOS,
Onkostar)

=> Abstimmung und Bekanntmachung mit der Plattform §65c der klinischen
Krebsregister |
=> es wurde bereits die AG PM*Onco gebildet WY MTowe ® g
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PM?*0Onco - Arbeitspakete TMoO

%
AP 2: Standardisierte Kerndatensatze (KDS) : i B —
* Definition des Anwendungsprofils PersOnco: . e B —
Besteht aus den Erweiterungsmodulen B
 Molekulargenetischer Befundbericht 5
* Pathologie-Befund g igse veriamren N
* Onkologie :
* Neu Molekulares Tumorboard (MTB) E -

e Nachsten Schritte:

* Informationsmodel (logisches Modell) des Erweiterungsmodul Onkologie ist von der NSG
verabschieddet => vollstandige FHIR Implementierung steht noch aus

* Festlegung/Umsetzung des Erweiterungsmodul Molekulares Tumorboard (MTB)

=> Einreichung bei AG Interop und Griindung eine KDS Teams g
W @ . e o Qur
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PM*Onco — Arbeitspakete

AP 4: Standardisierte Bioinformatik- und Dateninfrastrukturen NGS
. . . . .. ) MIRACUM-Pipe v
 Bereitstellung standardisierter, reproduzierbarer bioinformatischer r =T Proprocessing and
Pipelines .
r _-Alg%rmgdnt:
* Etablierung bioinformatische und die Bestimmung geeigneter | - -: _______________
Metriken zum Vergleich von Pipelines 2 |
* Erstellung von standardisierten onkologischen _ % o S _'ff_my )
Referenzdatensatzen Calling: Semma©_Jf BioTRHerS
. . . . Annota_tion, :“:ﬁ'z‘f)owm
* Integration mit Datenbanken zur Variantenannotation (z. B. At
ClinVar) 3-“5_ = ]
 (Semi-)Automatische Genomarchivierung in nationaler (____Report cBioPortal J
Forschungsdateninfrastruktur (GHGA) Vetager ot al. Cancers 2023
Nfdi e GHGA= _
N\ NATIONALE Bndesmmrm E i
CEGENKREBS | it Rl MF IVERSITATS
NIKUM 72207 s
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M*Onco — Arbeitspakete

a=* cBioPortal

A
| FOR CANCER GENOMICS

molecular_tumor_board archive

current MTB Freiburg
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PM?0Onco — Arbeitspakete ™M

AP 6: Erweiterte Analytik
e Bereitstellung/Optimierung von erweiterten Analyse-Pipelines

e Bereitstellung/Optimierung von fortgeschrittenen Analyse-Pipelines

 Harmonisierung, Qualitatsbewertung und Validierung fortgeschrittener
Analysepipelines

 Datenbanken / Annotationsworkflows

* Nutzbarkeit — iterativer Prozess

* Roll-out

 Nutzung der Daten fiir Methoden der KI mit dem Ziel:

* |dentifizierung von Biomarkern / komplexen Biomarkern
e |dentifizierung von relevanten Mutationen - Die Bedeutung von VUS als Biomarker
e |dentifizierung klinischen Studien

* Suche nach dhnlichen Patienten mit Methoden e Fe TR

N e~ | S @M
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PM?0Onco — Arbeitspakete ™M

AP 7: Roll-Out

« zweistufiger Einfihrungsprozess:

e zwei fuhrende Datenintegrationszentren pro Mll-Konsortium: fir die Entwicklung der
notwendigen Konsortiums-spezifischen ETL-Prozesse und -Komponenten sowie die
notwendige Dokumentation fir den Betrieb und die Wartung der Software

S—
 DIZ Standorte, die exemplarisch fur die Konsortien stehen: ~|
e CCC - Netzwerk onkologische Spitzenzentren -—

 DKTK — Deutsches Konsortium fiir Translationale Krebsforschung (Master / MTBA)
 BZKF — Bayerisches Zentrum fur Krebsforschung

« ZPM/DNPM — Zentrum Personalisierte Medizin/Deutsches Netzwerk Personalisierte
Medizin

e Roll-out fur Stufe Il Datenintegrationszentren
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PM*Onco — Arbeitspakete

AP 8: Koordinierung und Offentlichkeitsarbeit

 Koordination und Projektleitung
 Kooperationsvertrag - Unterschriftenlauf
« Offentlichkeitsarbeit und Kommunikation
* Regelmalige Workshops, Symposium
* Webseiten
 Confluence

Herzlich willkommen

 Einbindung von Patientenvertretern

* Mitglieder der Dachorganisation Haus der

Krebs-Selbsthilfe Bundesverband e.v.
* RegelmaRige Workshops/Patiententage organisiert, um gemeinsam mit Patienten

und Blirgern den Ansatz und die Ergebnisse von PM*Onco zu diskutieren

* Qutreach-Workshops fir junge Forscher:innen .
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PM*Onco — Danke! ThM

sonalized Medicine For Oncology

Clinical Experts (oncology, pathology, clinical genetics, radiotherapy)

e Alle Partnerstandorte

WP7

WP1 roll-out

cancer
registries

WP4
S bioinformatics

ez Charité

* Projektmanagement — Team:
Cancer registries LII-?&II:H ¢ Sa bine Jéger

* Cosima Strantz

0 PG ¢ Arbeitspaketleitungen und

UKHD

Koordinatoren*innen

oo e Patientenvertreter

(((

WP2
core
datasets

WP5
visual
analytics

@

DICs

O
O
O

WP3
patient
journey

WP6
advanced

analytics UMH

* Vielen Vorarbeiten der
Konsortien

g
e

MTB WWU

Patient Representatives
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